Cwiczenia 4

Zad.1l. W eksperymencie genetycznym do rozrodu wykorzystano biate kurczaki z
malymi grzebieniami i wyhodowano 190 potomkéw o fenotypach opisanych
W ponizszej tabeli.

bialy | ciemny
maly | 111 34
duzy 37 8

Czy te dane sg zgodne z przewidywanymi przez prawa Mendla proporcjami
9:3:3:1? Uzyj testu x2 na poziomie istotnosci o = 0.05.

Zad.2. Na pudelkach zapalek napisane jest: srednio 64 zapalki. Celem zwery-
fikowania hipotezy Hy : i = 64 przeciwko H; : u < 64 przeliczono zapatki
w n = 100 pudelkach i otrzymano nastepujace wyniki X = 63, S? = 30.
Zweryfikowaé hipoteze Hy wiedzac, ze dane pochodza z rozktadu normal-
nego.

Zad.3. W tabeli znajduja sie liczebno$ci muszek Drosophila melanogaster, u ktorych
w zaleznosci od plci stwierdzono crossing over badz jego brak w 1 parze
chromosomoéw. Zbadaé , czy istnieje zwiazek pomiedzy czestoscia crossing
over a plcia muszki.

ple¢ muszki | crossing over | brak crossing over | >
samica 100 50 150
samiec 75 25 100
> 175 75 250

Zad.4. Na podstawie danych z dwoch niezaleznych probek o licznosci nq = 10 i
ng = 20 wylosowanych z populacji o rozktadach normalnych, otrzymano
nastepujace wartosci X = 14.3 i1 Y = 12.2. Wariancje cech sg znane:
VarX =22 i VarY = 18. Na poziomie istotnosci o = 0.05 zweryfikowaé
hipoteze Hy : ux = p, wobec hipotezy alternatywnej Hy : ptx 7# fby.

Zad.5. Badajac wymagania zywieniowe krow badacze zmierzyli przyrost wagi
krow podczas 78 dniowego okresu testowego. W ponizszej tabeli pod-
sumowano wyniki dla dwoch ras krow, Hereford (HH) i Brown Swiss/Hereford

(SH).
HH | SH
n 33 51
X | 18.3 | 13.9
S22 178 [ 19.1

Na poziomie istotnosci @ = 0.05 poréwnaj Sredni przyrost wagi u obu ras
krow.

Zad.6. Ze 100 elementowe]j proby pochodzacej z rozkladu normalnego obliczono
X = 451 8% = 0.09. Na poziomie istotnosci o = 0.05 zweryfikowaé
hipoteze Hy : i = 4.1 przeciw Hy : p > 4.1.



Zad.7. W eksperymencie rolniczym orzeszki z mniejszymi nasionami skrzyzowano
z normalnymi orzeszkami. Model genetyczny przewiduje, ze stosunek
liczby potomkdéw normalnych do liczby potomkoéw z mniejszymi nasion-
ami powinien by¢ jak 3 : 1. Uzyskano 95 normalnych potomkéw i 54 po-
tomkoéw z mniejszymi nasionami. Czy te dane podwazaja zalozony model
genetyczny? Uzyj testu chi-kwadrat na poziomie istotnosci o = 0.05.



