PRACOWNIA INFORMATYCZNA
Lista 1

Wszystkie zadania wykonaj w wierszu polecen. Poruszanie sie pomiedzy katalogami zapewniq Ci
komendy ,,cd” (wejicie do katalogu) oraz ,,cd ..”(wyjscie z katalogu).

LINIA POLECEN — PODSTAWY

1. Praca z katalogami
a. W swoim katalogu domowym utwérz nowy katalog. Nazwij go wedlug wzoru
»imie_Nazwisko” (np. Julian_Kowalski).
b. W nowo utworzonym katalogu utwérz trzy katalogi ,.katalog1”, ,katalog2” i ,katalog3”.
c. Zmien nazwe katalogu pierwszego.
d. Skopivj ,katalog2” do swojego katalogu domowego (home/nazwa_uzytkownika/)
2. Praca z plikami
a. W miejscu ,.katalog3” utwérz plik o dowolnej nazwie.
b. Podaj sciezke do tego pliku. Jakiej komendy uzyjesz aby jq poznac?
c. Zmien uprawnienia pliku w taki sposéb abys tylko Ty mégt/mogta odczytaé, zapisywad i
wykonywacé plik.
d. Przenies$ plik na pulpit Twojego komputera.
3. Ze strony theta.edu.pl sciqgnij plik o nazwie ,lab_1.txt” i wykonaj nastepujqce polecenia:
a. cat lab_1.txt
less lab_1.txt (wyjscie z programu poprzez ,,q")
we =l lab_1.txt
grep Chr5 lab_1.txt
grep Chr5 lab_1.txt | we -l
head -n 1 lab_1.txt
g. catlab_Tl.ixt.ixt | head -n 1 > nowy_plik.txt
Co jest wynikiem tych operacji2 Do czego stuzy znak potoku ,,| "2
4. Pozostan w katalogu, w ktérym znajduije sie plik ,lab_T1.txt". Wpisz w konsole komende ,,cat” i
»lab”, wciénij tabulator. Jakq przydatng funkcje on dostarcza? Sprawdz takze za co
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odpowiedzialne sq skréty klawiszowe ,ctrl+a” oraz ,ctrlt+e”.
5. Napisz jednowierszowq instrukcje, ktéra automatycznie stworzy 5 katalogéw o nazwach
katalog_1, katalog_2, katalog_3, katalog_4, katalog_5.

BIOLOGICZNE BAZY DANYCH (I)

6. Z pliku o nazwie ,,Mus_musculus. GRCm38.94.abinitio.txt” wyodrebnij koordynaty genéw i zapisz
je w nowym pliku.

7. Z bazy ENSEMBL (www.ensembl.org) pobierz genom jgdrowy D. melangaster ("unmasked genomic
sequence"). Pobrane pliki potqcz w odpowiedniej kolejnosci (autosomy w kolejnosci rosnqcej oraz
chromosom ptci). Odpowiedz na ponizsze pytania:

a. jakiego polecenia uzyjesz do pobrania danych?

b. w jaokim formacie przechowywane sq te dane? Opisz krétko ten format.

c. jakiego/jakich narzedzia/narzedzi mozesz uzyé w celu potgczenia plikéw w zadanej
kolejnosci?

d. za pomocq jaokiego polecenia sprawdzisz czy kolejnos¢ chromosoméw w nowym pliku jest
prawidlowa?

e. jaki jest rozmiar finalnego pliku, w ktérym przechowujesz genom referencyjny?
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