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BIOLOGICZNE BAZY DANYCH (1)

1. Wejdz na oficjalng strone NCBI (https://www.ncbi.nim.nih.gov/). Zapoznaj sie z menu
oferujgcym liczne bazy danych. Opisz doktadnie, jakiego rodzaju dane sg przechowywane
w 5 z nich.
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2. Zapoznaj sie z formatami zapisu sekwencji nukleotydowej FASTA oraz FASTQ. Ktoéry z tych
formatéw danych jest bardziej informatywny i dlaczego?

3. W bazie danych NCBI Genome znajdz genom referencyjny myszy domowej. Podaj:
a. nazwe genomu referencyjnego
b. unikalny numer identyfikacyjny dla chromosomu 1
c. dtugosé chromosomu 19 (w pz).

4. W bazie Nucleotide (NCBI), wpisz nazwe organizmu Fasciola hepatica. Odpowiedz
na ponizsze pytania:
a. lle rekordéw zostato odnalezionych? Czy rekordy dotyczg tylko zagdanego organizmu?
b. Dlaczego sekwencja o numerze AJ457042.1 zostata wyswietlona jako wynik poszukiwan?
Jakiego organizmu dotyczy?
Wykorzystaj zaktadke ,Advanced” i ogranicz poszukiwania do zgdanego organizmu.
c. lle rekordéw znaleziono? Czy wszystkie dotyczg motylicy watrobowej?

5. W bazie RefSeq (NCBI) wpisz ponownie nazwe gatunku Fasciola hepatica. lle rekordow zostato
odnalezionych? Czy rekordy dotycza tylko zgdanego organizmu?

6. W bazie danych Ensembl znajdz genom referencyjny cztowieka i podaj jego nazwe.

7. Na podstawie identyfikatorow sekwenciji okre$l jakiego gatunku oraz jakiego rodzaju czgsteczek
genomu dotyczag

a. ENSTO00000471181.7 e. ENSRNOGO00055033312
b. ENSFCAGO00000032635 f. ENSVPATO00000002323.1
c. ENSTO00000505641

d. ENSBTAT00000067174

8. W bazie danych Ensembl, w sekcji Download znajdz:
a. sekwencje ncRNA dla Homo sapiens
b. wszystkie sekwencje biatkowe dostepne dla Sus scrofa
Zwrd¢ szczegolng uwage na nazwy tych plikéw. Czym sie charakteryzujg?

9. W bazie danych USCS (Genomes) wybierz genom referencyjny cztowieka. Znajdz gen kodujacy
enzym hydroksylazy fenyloalaninowej i odpowiedz na ponizsze pytania:
a. Na ktérym chromosomie jest zlokalizowany?
b. Jakiej dlugosci jest sekwencja?
c. lle ma intronow?
d. W ktérej tkance ulega najwyzszej ekspres;ji?
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10.

11.

12.

Uzywajgc narzedzia BioMart znajdz wszystkie znane geny/transkrypty dla genomu A. thaliana.
Poprzez zarzadzanie atrybutami wyswietl ID gendw, nazwy gendw, ID transkryptéw oraz
koordynaty transkryptow.

Za pomocg narzedzia BioMart odnajdz polimorfizmy nalezgce do kota domowego. Zawez
poszukiwania do chromosomu X i do pozycji pomiedzy1 pz, a 2000 pz. Zadbaj o to, aby w pliku
wynikowym pojawit sie atrybut odnosnie wariantéw alleli. Odpowiedz na ponizsze pytania:

lle polimorfizmoéw zostato znalezionych?

Jakie to polimorfizmy?

Jakie sg warianty alleli?

Oryginalnie z ktérej bazy danych pochodzi informacja o polimorfizmach?

Opisz strukture pliku wynikowego (w domysinym formacie tsv).

P20 T e

Kontynuujgc poprzednie zadanie, przyjrzyj sie lokalizacji pierwszego ze znalezionych
polimorfizmoéw. Przegladanie fragmentu genomu, gdzie znajduje sie polimorfizm rozszerz o0 100
pz w obie strony. Odpowiedz na pytania:

a. Czy to jedyne polimorfizmy znane w tej lokalizacji?

b. Czy w poblizu polimorfizmdéw znajdujg sie jakie$s geny?

Aby pozyska¢ powyzsze informacje uzyj ,kota zebatego” stuzacego do modyfikowania
wyswietlanych w przegladarce informaciji.
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13.

14.

15.

W bazie danych UniProt odnajdz produkt ekspresji genu SRY dla cziowieka. Jaka jest jego
funkcja?

Ze strony gtéwnej NCBI, przejdz do bazy PubMed Central. Korzystajgc z zaawansowanego
sposobu wyszukiwania zapytan, odnajdz artykuty naukowe dotyczgce:

a. CNVinapisanych przez autora Kyung-Won Hong

b. Ryjéwki aksamitnej i opublikowanych w 2023 roku.

Wykorzystaj opcje ,Advance” lub wyrazenia logiczne. Jesli to mozliwe zacytuj po 2 artykuty.
W jakich czasopismach zostaly one opublikowane? Poswie¢ rowniez czas na przejrzenie
abstraktow zacytowanych przez Ciebie artykutéw i zastandéw sie dobrze korespondujg z Twoim
zapytaniem.

W bazie danych Gene (NCBI) odnajdz gen SRY dla czlowieka.
a. Na ktérym chromosomie jest zlokalizowany?
b. Podaj jego doktadne koordynaty.
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