Kierunek:  Bioinformatyka
Przedmiot: Analiza danych pochodzgcych z sekwencjonowania nastepnej generacji
Semestr: Zimowy 2025/2026

PROJEKT ZALICZENIOWY

1. Wybierz i pobierz dane do analiz. Dane musze spetniaC nastepujgce kryteria:

e dane catogenomowe (Whole Genome Sequencing; WGS)
wygenerowane przez platforme lllumina*®
wygenerowane przez nowsze maszyny (do 5 lat wstecz)*
biblioteka paired-end
przynajmniej 2 osobniki/prébki
dla wybranego gatunku musi by¢ dostepny genom referencyjny
dla wybranego gatunku musi by¢ dostepna mozliwos¢ przeprowadzenia
annotacji polimorfizméw genetycznych*

e najlepiej gdyby dla danego gatunku byly dostepne polimorfizmy

genetyczne (vcf ensembl)*

e sugerowany maksymalny rozmiar 1 pliku (.fastq.gz) to 500MB.

e kazdy zespot studentow analizuje dane z réznych projektow.
2. Scharakteryzuj projekt w ramach ktérego dane zostaty uzyskane. Opisz krétko

problem badawczy.
3. Dokonaj kontroli jakosci pobranych odczytéw, dokonaj filtracji odczytow i
ponownie sprawdz jakos¢ odczytow po filtrowaniu.
4. Pobierz odpowiedni genom referencyjny oraz przygotuj go do mapowania.
Dokonaj mapowania pobranych odczytéw wzgledem genomu referencyjnego.
Pamietaj o wszystkich procesach, ktore nalezy wykona¢ po mapowaniu oraz o
punktach kontrolnych.
Dokonaj detekcji wariantow typu SNP za pomocg dwéch programéw™
Dokonaj annotacji i analizy funkcjonalnej zidentyfikowanych wariantow.
Poréwnaj wyniki pomiedzy programami do detekcji polimorfizmdw.
Poréwnaj wyniki pomiedzy prébkami (kontekst biologiczny)
0 Zwizualizuj najciekawsze wyniki bedgce rezultatem detekcji polimorfizmow i ich
analizy funkcjonalnej.
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Wykonanie projektu jest dowolne — nie sg narzucane programy do analizy danych
NGS. Konieczne jest zastosowanie automatyzacji procesu przetwarzania danych.
Automatyzacje nalezy jednak przeprowadzi¢ samodzielnie, nie uzywamy gotowych
,wraperow” dla catych pipelinéw.

Prezentacja dotyczgca projektu musi zawierac:
e cel badan
e o0pis poszczegolnych etapow analiz
e podsumowanie kazdego z etapow
e interpretacje wynikoéw (zwtaszcza w kontekscie biologicznym)
Skrypty oraz plik z prezentacjg nalezy przesta¢ w wiadomosci email w dniu zaliczenia.

Powyzsze elementy bedg podstawg do dyskusji. Kazda osoba z grupy jest
zobowigzana do prezentowania i wziecia udziatu w dyskusji. Na podstawie prezentacji
i dyskusiji zostanie wystawiona ocena z przedmiotu.
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Dr Magda Mielczarek
*Mozliwa zmiana po uzgodnieniu z prowadzgcym.



